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Аннотация. Работа посвящена молекулярно-генетическому монито-
рингу возбудителя болезни Ибараки на территории Республики Бурятия. 
В результате проведённых исследований не выявили геном вируса болезни 
Ибараки в пробах крови от крупного рогатого скота и в мокрецах рода 
Culicoides. 

В настоящее время особое внимание уделяется мониторингу трансмис-
сивных болезней, т.к. глобальное потепление климата способствует созданию 
условий, благоприятных для расширения ареалов патогенов, а также ухудше-
нию эпизоотической ситуации в уже существующих очагах инфекций. К обли-
гатным трансмиссивным болезням, вызывающим эпизоотии среди крупного 
рогатого скота (КРС), относится болезнь Ибараки (БИ), характеризующаяся ли-
хорадкой, анорексией, язвенным поражением ротовой полости, нарушением 
глотательного рефлекса и репродуктивной функции [Сюрин, В.Н., 1998; Wata-
nabe, Y., 2000].

Несмотря на отсутствие БИ на территории Российской Федерации суще-
ствует угроза заноса возбудителя данной инфекции, особенно в регионах с 
развитым животноводством, активно сотрудничающих с эпизоотически небла-
гополучными странами. К таким регионам относится Республика Бурятия (РБ), 
через пограничную территорию которой осуществляется интенсивная миграция 
населения и постоянный транзит грузопотока [Баянжаргал, Б., 2014]. 

Поэтому целью данной работы являлось проведение молекулярно-генети-
ческого мониторинга возбудителя БИ на территории Республики Бурятия.

Материалом исследований служили: 91 проба крови, отобранная от кли-
нически здорового КРС в животноводческих хозяйствах  Кяхтинского района РБ 
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в марте-апреле 2014 г.; кровососущие мокрецы рода Culicoides в количестве 
11200 особей. Сбор мокрецов проводили в животноводческих помещениях Се-
ленгинского, Иволгинского, Кяхтинского и Баргузинского районов республики в 
июле-августе 2014 г.

Выделение вирусной рибонуклеиновой кислоты (РНК) из проб крови и 
10% суспензии мокрецов осуществляли с помощью метода нуклеосорбции, 
рекомендованного разработчиками «Тест-системы для выявления РНК вируса 
болезни Ибараки методом полимеразной цепной реакции в режиме реального 
времени» [Аронова Е.В., 2012] и оптимизированного нами.

Постановку реакции обратной транскрипции и полимеразной цепной 
реакции в режиме реального времени (ПЦР-РВ) осуществляли на термоцикле-
рах Терцик («ДНК-технология», Россия) и RotorGene 6000 («Corbett Research», 
Австралия), соответственно, руководствуясь методическими положениями к 
тест-системе [Аронова Е.В., 2011].

Работа являлась продолжением исследований по мониторингу орбиви-
русных инфекций, выполненных в 2013 г. [Аронова Е.В., 2014].

Проведению молекулярно-генетических исследований предшествова-
ла оптимизация методики выделения РНК вируса БИ. Нами было подобрано 
оптимальное соотношение объёмов исследуемого материала и лизирующего 
раствора №1 (200:600 мкл), количество вносимого сорбента (35 мкл) и количе-
ство буфера для элюции (50 мкл). Полученные результаты позволили перейти к 
следующему этапу работы.

При исследовании проб крови от КРС и 10% суспензии мокрецов с помо-
щью ПЦР-РВ не выявили специфичный фрагмент генома вируса болезни Ибара-
ки (таблица). Об этом свидетельствовало отсутствие значения порогового цикла 
для каждой пробы в соответствующей графе таблицы результатов амплифика-
ции. Искомый фрагмент генома амплифицировался только в пробах положи-
тельных контролей выделения РНК (вирус-кровь от экспериментально зара-
жённого вирусом БИ телёнка) и ПЦР-РВ (рекомбинантная плазмида pGEM-T со 
встройкой фрагмента гена NS3 вируса БИ длиной 159 п.о.).

Таблица. Результаты выявления генома вируса болезни Ибараки
№ п/п Характеристика 

пробы
Место отбора Количество проб/

имаго мокрецов, шт.
Результат 
ПЦР-РВ

1. Кровь от КРС Кяхтинский р-он 91 отрицат.
2. Мокрецы рода 

Culicoides
Кяхтинский р-он 3050 отрицат.

Селенгинский 
р-он

2700 отрицат.

Иволгинский р-он 2980 отрицат.
Баргузинский р-он 2470 отрицат.
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Таким образом, при выделении РНК с помощью набора №1 «Тест-системы 
для выявления РНК вируса болезни Ибараки методом ПЦР-РВ» рекомендуется 
использовать соотношение исследуемого материала и раствора №1, равное 1:3 
(т.е. 200:600 мкл); количество вносимого сорбента увеличить до 35 мкл.

Результаты молекулярно-генетических исследований, проведённых в 2014 
г., свидетельствуют об отсутствии РНК вируса БИ в пробах крови от КРС, ото-
бранных в Кяхтинском районе, и в мокрецах рода Culicodes, отловленных в 4 
районах Республики Бурятия.
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Аннотация. Работа посвящена методике проведения качества про-
веденной дезинфекции, получение смывов образцов и исследованию их на 
общую микробную обсемененность.


