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Статья посвящена изучению метода полимеразной цепной 
реакции, а также ее роль в идентификации микроорганизмов . 

Полимеразная цепная реакция (ПЦР) – метод молекулярной 
биологии, позволяющий добиться значительного увеличения малых 
концентраций определённых фрагментов нуклеиновой кислоты (ДНК 
или РНК) в биологическом материале (пробе).

Традиционные методы идентификации микробов требуют рас-
познавания различий в морфологии, росте, ферментативной активно-
сти и метаболизме для определения родов и видов.

В течение последнего десятилетия клинические лаборатории при-
меняли ПЦР-амплификацию и секвенирование генов для характеристики 
микроорганизмов в культуре, а иногда и для прямого обнаружения пато-
генов в образцах пациентов. Секвенирование генов - это более точный и 
воспроизводимый метод идентификации микроорганизмов, который по-
высил  способность фиксировать разнообразие микробных таксонов .Эта 
новая технология привела к идентификации необычных микроорганиз-
мов и обнаружению новых, трудно культивируемых микроорганизмов

Для бактерий, микобактерий и грибов многие генные мишени 
признаны полезными инструментами для идентификации. Гены-мише-
ни широкого диапазона для вирусов не были разработаны из-за их боль-
шего генетического разнообразия и нашей неспособности найти общую 
генетическую связь. Выбранные генные мишени должны быть функци-
онально постоянными и служить молекулярными часами микробных 
эволюционных изменений (филогении). Ген должен иметь консерватив-
ный сегмент, общий для всех бактерий (или грибов) и фланкированный 
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вариабельными или сильно вариабельными участками. Консерватив-
ные области ответственны за «универсальность» гена-мишени, в кото-
рой происходит отжиг праймеров ПЦР и секвенирования ДНК. Во время 
циклического секвенирования вариабельные или сильно вариабельные 
области генерируют уникальные фрагменты или последовательности 
нуклеотидных оснований, которые служат «сигнатурами» для различ-
ных видов. Затем последовательность сравнивается с эталонными по-
следовательностями, которые хранятся в публичных или частных библи-
отеках последовательностей, чтобы определить родство.  Приемлемая 
степень различия между двумя последовательностями для классифика-
ции по роду или видам варьируется в зависимости от генной мишени и 
микроорганизма и является предметом постоянных дебатов.

Метод молекулярной биологии, позволяющий добиться значи-
тельного увеличения малых концентраций определённых фрагментов 
нуклеиновой кислоты в биологическом материале. Помимо амплифика-
ции ДНК, ПЦР позволяет производить множество других манипуляций с 
нуклеиновыми кислотами и широко используется в биологической и ме-
дицинской практике, например, для диагностики заболеваний, для уста-
новления отцовства, для клонирования генов, выделения новых генов.
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The article is devoted to the study of the polymerase chain reaction 
method, as well as its role in the identification of microorganisms..


